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<- vpR cds
CONSENSUS-A MEtplKaPEsSL?syNEPsscTSeqdva?QelakqGeeiLsQLyrPLEaC?N?CyCK?CcyhCQlCFlkK 65
ROD ------------K-C---F-R-------T----R--------------T-N-S----R------M---N- 70
NIHZ ------------E-C-----R-------T----R----------------T-S----K---D------Q- 70
ISY ------------G-------R-------T----N--------------T-N-K-F--G--F-------N- 70
ST ---------G--G-------------A-A-G-VSP-D---Y---Q-----D-K----K------M---N- 70
BEN ------------KP----------R--TA---------L-A--H----P-T-K----R-SF------S-- 70
CAM2 ------E-----G-C-----R--G--ATT-----L---------Q---E-D-S----R------------ 70
D194 ------E-----E-----------R--TA--R------L-A--H------T-S----Q-S---------- 70
GH1 ---H--------E------------G-TA---------L----H------T-S----Q-SF--------- 70
MDS --I------N--E-------H-------T----R----------------N-N----R------I---N- 70
KR ----S-------M-C------------KS--------RL-----Q-----N-P----K------------ 70
UC2 ------------K------P----WE--A---------L-A--H------T-P----K-SF--------- 70
CONSENSUS-B MEIPLqEQESSLkSSsepSSSTSEpVvNTQGlDNqGEEILSQLYRPLkACdNtCYCKKCcYHCQLCFLKK 70
UC1 -------------------------------S---------------E----K----------------- 70
D205 ---------------N------------------------------------------------------ 70
EHOA -----K------N---GH------G-A-------R---------------S--------S---------- 70
CONSENSUS-SD METPL?EQEnSLeSs?e?SSsisE?da?tpESAnLeeEILsQLyRplEaCYN?cYCKkCCYHCQ?CFlKK 63
MM251 -----R---------N-R--C-L-A--T-------G----------------T-----------F----- 70
MMP11 -----R---------N-R--C-L-A--T-------G----------------T-----------F----- 70
MM32H -----R---------N-R--C---A--T-------G----------------T-----------F----- 70
MM1A11 -----R---------SGH--CT--AA-S---L---G----------------T-----------F----- 70
MM239 -----R---------N-R--C---A--S-------G----------------T-----------F----- 70
MM142 -----R---------N-R--Y---AA-AI------G----------------T-----------F----- 70
MNE -----R------K--NGR--CT--AA-P-L------------------E---T-----------F----- 70
SMMPBJ -----K---S-----R-H------V--D-----S------------------K----R------H----- 70
SMMH9 -----K---S-----R-H------V--D-----S--x--------xV-----Kx----------H--x-- 70
SMMH4 -----K--------CR-H------V-VP------------------------K----R------H----- 70
SM62A -----K--------CR-H------V-VP------------Y--F--------K----R------H----- 70
CONSENSUS-STM -----K---S--R--S-P--CT--AV-A--GL--Q-----W-------E-C-K-F---------L--VT- 70
STM -----K---S--R--S-P--CT--AV-A--GL--Q-----W-------E-C-K-F---------L--VT- 70

rev cds -> exon \ / exon
CONSENSUS-A GLGIwY?RkgrRRRtPkktKthsssasD.KSIStrTgnSqp?KkQkkT?ettvet??glGr$ 120
ROD ----C-E---------------P-PTP-.--------D---T------V-A----DT-P-- 130
NIHZ ------D-------------A-P-----.-------R----E------L-A----DL---- 130
ISY ----C-D-------S-----A---P---.-----------TE------LG--L-ADP---- 130
ST ------E-------------A-------.------------E------L--AL--IG-P-- 130
BEN ----S-E---------R----P-P--P-.--------D---T-E----S-A--V-TC---Q 130
CAM2 ----C-D-----------A-A-------.-------R----A------L-A----DP---- 130
D194 ------A-Q-------R-----PPP---.--------D---T------P----VSAC---H 130
GH1 ------A--S------R-----------.--------D---T-E----T---MV-TCS--- 130
MDS ------E-----------A---P-----.-----------TE------L-A----DL-P--- 130
KR ----C-E-----------A-A-------.-----------TE---T--P--AL--AR---Q- 130
UC2 ------V---G------R----PP-TP-.----IQ--D-R-T----E-P--P-A-TS----- 130
CONSENSUS-B GLGIcYdrS..RkRSsKRAKtTasSApd??SLSArTGDSQPTKKQKkeVETtg?TDlGPGRSNTSTSRFA 135
UC1 ----W--H-..---------V-----S-.E----N-----------TK---K-L------- 128
D205 ---------..-R--A-------P----.K-----------------------T--P---- 128
EHOA ------E--..-----------T----NNR----------------------RA---------------- 138
CONSENSUS-SD GLGIcYEqs??RRRTPKK?KANtssASn.ks?s?RaRncQPkKekKEtVE??VAt??GLgR$ 114
MM251 ---------RK-------A---------.-LIPN-T-H---E-A------KA---AP---- 130
MMP11 ---------RK-------A---------.-LIPN-T-H---E-A------KA---AP---- 130
MM32H ---------RK-------A---------NRPI-N-T-H---E-A------KA---AP---- 131
MM1A11 ---------RK-------A---------NRPI-N-T-H---E-A------KA---AP---- 131
MM239 ---------RK-------A---------.-PI-N-T-H---E-A------KA---AP---- 130
MM142 ----S--K-HR-------A---------.EPIPN-I-L-----A------AA---AP---- 130
MNE ---------RR-------A---------.-PI-D-T-H------Q-----AA---AP---- 130
SMMPBJ --------Q..-------T--------D.--L-R----------------AE---DL---- 128
SMMH9 --------Q..-------T----F---D.--Lxx----------------xE---DL--x- 128
SMMH4 --------H..-------T---PFP---.--L-T----R-----------TE--ADL---- 128
SM62A --------H..-------T---PLP---.--L-T----R--------K--TE--ADL----- 128
CONSENSUS-STM ----T--R-..---VK--A-TYPI----NR-L-T----S-----Q-KE--TE-ESTP---K 129
STM ----T--R-..---VK--A-TYPI----NR-L-T----S-----Q-KE--TE-ESTP---K 129

CONSENSUS-B N$ 136
EHOA -- 139


