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Sequences in theNef Alignment

COMMON NAME LOCUS ACC # FIRST AUTHOR REFERENCE

VERVET
AGMTYO SIVAGMTYO X07805 Fukasawa,M. Nature 333, 457–461 (1988)
AGM3 SIVAGM3 M30931 Baier,M. Virol. 176, 216–221 (1990)
AGM155 SIVAGM155 M29975 Johnson,P.R. JVI 64, 1086–92 (1990)
AG963 SIVAG963 L40990 Hirsch,V.M. JVI 69, 955–967 (1995)
VER2L SIVVER2L U04017 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
AGM691 SIVAGM691 M33719 Johnson,P.R. JVI 64, 1086–92 (1990)
AGTYOAB SIVAGTYOAB M63387 Sakuragi,J.-I. Virol. 185, 455–459 (1991)

GRIVET
AGM677 SIVAGM677 M66437 Fomsgaard,A. Virol. 182, 397–402 (1991)
GRI3L SIVGRI3L U04006 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
GRI2L SIVGRI2L U04007 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
AGTYOAA SIVAGTYOAA M63386 Sakuragi,J.-I. Virol. 185, 455–459 (1991)

TANTALUS
U04016 SIU04016 U04016 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)

SABAEUS
SAB1C SIVSAB1C U04005 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
U20811 SIU20811 U20811 Jubier-Maurin,V. JVI 69, 7349–7353 (1995)
U20813 SIU20813 U20813 Jubier-Maurin,V. JVI 69, 7349–7353 (1995)
U21093 SIU21093 U21093 Jubier-Maurin,V. JVI 69, 7349–7353 (1995)
U26297 SIU26297 U26297 Bibollet-Ruche,F Unpublished (1995)
U26298 SIU26298 U26298 Bibollet-Ruche,F Unpublished (1995)
U26299 SIU26299 U26299 Bibollet-Ruche,F Unpublished (1995)
SAB1L15 SIVSAB1L15 U04008 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
SAB1L14 SIVSAB1L14 U04009 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
SAB2L16 SIVSAB2L16 U04010 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
SAB2L17 SIVSAB2L17 U04011 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
SAB3L18 SIVSAB3L18 U04012 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
SAB3L19 SIVSAB3L19 U04013 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
SAB4L10 SIVSAB4L10 U04014 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)
SAB4L4 SIVSAB4L4 U04015 Jin,M.J. EMBO J. 13, 2935–2947 (1994)

SYKES
SYK SIVSYK L06042 Hirsch,V.M. JVI 67, 1517–28 (1993)
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VERVET.CON ATGGGCTtGggGAaCTCAAA?CCGcaGCACAAGAAgcA?ttc?cgcTcTGGCacGCtTTGCACaaAACGC 67
AGMTYO -------C-CA---------A---GC---------AT-C-C-AAA--------G--G------------- 70
AGM3 --------------------G-----------------G--GT----T--------C------------- 70
AGM155 -------------G------G-----------------G--AA-CA------GA---------GC----- 70
AG963 --------------------A-----------------CG--T----G---------------------- 70
GRIVET.CON ATGGGCTCCAGCAACTCCAAGAGGCAGCAACAGGGCTTGCTCAAGCTCTGGCGAGGGCTGCGAGGGAAGC 70
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 70
SABAEUS.CON ATGGGTGgCAAGAGCTCAAAgCAGCaGCA?cagCgCTCt?TgTGGCTgTGGtCCAAgCTGCGacAAGcGC 68
SAB1C -----------------------------G-GT-A---AC------------------------------ 70
U20811 -----------------------------GG--------T-------T---G---------------T-- 70
U20813 -------C-----------------G---A--------GC-T---------------------G------ 70
U26297 --------------------A--------A--A------T----------------C-----C----T-- 70
U26298 --------------------A--------A--A------T----------------------G------- 70
U26299 -----------------------------G----A---GC-T--------------------G------- 70
SYKES.CON ATGGGTTCAACGAGCTCAAAATCGCAGCAGCTTCGCTCGGAAGGGAAATACGCGATTGGGTGGCGGCTAT 70
SYK ---------------------------------------------------------------------- 70

VERVET.CON ?ggtcACCAgATATGGCTTGCTTGCAGATCCgCTTATaGGg??ATCaTCAaC??TCCAAGAAGAGTgCGA 132
AGMTYO AT--------------------------------------AAC---G-----AG---------------- 140
AGM3 G--CT------------------------------------CA---------TC---------------- 140
AGM155 G-CA---------------------------------C---CA---------TC---------------- 140
AG963 A--------A---------------------A--------CAC-------G-AG------------A--- 140
GRIVET.CON CTGGGGCAGACTGGGTGCTATTGTCCGATCCGCTTATCGGGCAGTCATCAACAGTCCAAGAAGAGTGCGG 140
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 140
SABAEUS.CON CggaGAT?CgtTACGACATGCTTGCAGATCCAtTgtTAGGGCAgTCcTCgcACATCCAAGAAGAATGCGC 137
SAB1C -A-T---T-AG-----------------------------------A----------------------- 140
U20811 -------T-AA--------------------------------A-------------------------- 140
U20813 --C----T--C-----------------------A--------A-------------------------- 140
U26297 -------A------------------------C-TA---------------------------------- 140
U26298 -------A------------------------C-TA---------------------------------- 140
U26299 --C----A--------------------------------------A--CA------------------- 140
SYKES.CON TTGGCAAGCAATATACGCCGCTACCAGACGAGTTGTCGAGGCCGTTGCAGCCTTGCCGCGGAGGCTTCGA 140
SYK ---------------------------------------------------------------------- 140

VERVET.CON CAAGG?CTTGAgGaAaTCCTTAATTAGGAAgagaAATGGcAAcATGACtccAGAaGgA...AGa?g?cTa 196
AGMTYO -----C------------------------ACA---------------GGA---G-A-...--GA-G--T 207
AGM3 -----C-----A-G-------------------------T--A---------------...---AAAT-- 207
AGM155 -----G---------G------------------------------------------...---C-T--- 207
AG963 -----G---------------------------G--------------------T---...---C-C--G 207
GRIVET.CON CAAGGCCTTGAAAAAGTCCTGG.........GGTAAAGGTAAAATGACTCCAGACGGC...CGCCGCCTG 198
AGM677 ----------------------.........---------------------------...--------- 198
SABAEUS.CON CaAGAGcTTGAgaGATGGTTtAATTA?aCAaGGaGAtTCaTCTAGAACaGAAGAaGGtaT?AaattgAaa 205
SAB1C --------------------------GG--------C--C------------------G-A---A----- 210
U20811 ------T----A--------------A---------------------G--------AG-A--G--A--- 210
U20813 -G---------A--------------A---------------------------T--G--A-C-A---G- 210
U26297 ------------C-------------G---G--G--------------------------C----G---- 210
U26298 ------------C-------------G---G--G--------------------------C----G---- 210
U26299 --------------------C-----A---------------------------G--A--C--G-AT--G 210
SYKES.CON CAAGGCTTGGAGATCTACCTTAACTGAGCCCATTGACCCACACGGGCCGGACAGA......GACTGGGGA 204
SYK -------------------------------------------------------......--------- 204

VERVET.CON CAaGAaGGaGAcaaaTGGGAtGAaTGGTCaGAT......GA?GAaGAtGAA............GTgGGAT 247
AGMTYO -------------CC-----A--G-----G---......--T--G--A---............------- 259
AGM3 -----------T-----------------T---......--A---------............--A---- 259
AGM155 --G--C--G---C--------------------......--A---------............------- 259
AG963 ------------G--------------------......--T---------............------- 259
GRIVET.CON CAAGAAGGAGACACCTTTGATGAGTGGGATGAT......GATGAAGAAGAA............GTAGGCT 250
AGM677 ---------------------------------......------------............------- 250
SABAEUS.CON ??tC?aGGaAgaCAaCCa...TCaTGGTATGAT......GA?GAtGAAGAAgaA.........GTaGGcT 253
SAB1C CA--A---------G--C...--G---------......--G------------.........------- 262
U20811 CAC-A------------C...--T---------......--T---------AC-.........-----T- 262
U20813 CA--CT--C-----G---...------------......--T------------.........--T---- 262
U26297 GG--C------C------...------------......--G--A---------.........------- 262
U26298 GG--C-----AC------...------------......--T--A---------.........------- 262
U26299 GGA-A-------------...------------......--G------------.........------- 262
SYKES.CON CATTCGGGAGGACAAAAATTCTCACCTGGAGATATAGTGCAGGATGAAGGAGACACAGGTCTCGTAGGTT 274
SYK ---------------------------------------------------------------------- 274
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VERVET.CON TTCCaGTaAgACCAAGAGT?CCa?TaAG?CAAATgACtTA?AAA?T?GCaGTgGA?TTTTCGCACTTTTT 310
AGMTYO -------G-----------A--CT----G-----------T---C-T--------T-------------- 329
AGM3 -------------------G--GC----A--------C--T---T-A--G-----C-------------- 329
AGM155 -------------------G---C----A-----A--A--C---C-T-----A--T-------------- 329
AG963 ----T----A---------A---T-G--G-----------C---T-A--------C-------------- 329
GRIVET.CON TCCCTGTGCAACCTCGAGTCCCCTTAAGACAGATGACCTATAAATTAGCAGTGGACTTTTCCCACTTTTT 320
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 320
SABAEUS.CON TtcCaGTgaGgCCtcgagTaCCtcT?aGAgcaATGACtT??AAacTgGcAaTaGAcTTcggCCACTTTTT 320
SAB1C -------A------T-CT----A--AC----------A-AT--GT-------------T----------- 332
U20811 ----------A--C-A---G--AA-G---A-------A-TT-----A-G-G----T---TC--------- 332
U20813 -------CC-A--A---A-T---T-A---CA--------TT--G-----------T--T----------- 332
U26297 -CT-----------AA---------T-------------AC------------------ 321
U26298 -C-----------------------T----A--------AC------------------ 321
U26299 ----T-----------C-----G--GC--A-C-----C-TC---T-A---G-G------ 321
SYKES.CON TCCCTGTGTGTCCTCAAACACCACTCAGAACATTAACCTACAAATTGGCAATAGACCTCTCTCATTTTAT 344
SYK ---------------------------------------------------------------------- 344

VERVET.CON AAAAGAAAAGGGaGGACTGGATGGGATTTATTACTCcGAtAGgAGgaataagATccT?AAccTGTAtGCc 379
AGMTYO ---------------------------------------------A-----------G--T--------T 399
AGM3 ------------G--------------------------C---------C-------A--------C--- 399
AGM155 ---------------------------------------------A-----------T--T--------- 399
AG963 ---------------------------------------A----------GA-----C-----------T 399
VER2L ---------A-----T---T----C--- 28
AGM691 ----------------------A--A---G-A-----TT-G-----------A 53
AGTYOAB -------------------T-----A---GC---A--A--C--T--------- 53
GRIVET.CON AAAATCAAAGGGGGGACTGGATGGGATATATTACTCTaAtAGaaGaGAgaagATc?TaAAtcTgTAtGCc 389
AGM677 -------------------------------------G-A--------A------C-G---T-------- 390
GRI3L --------G-----A--GT----C--C--C--- 33
GRI2L ------------GCT---C-------------T 33
AGTYOAA -CC-T--------AT-----A-A------ 29
TANTALUS.CON AGGGCATATATTGGTCACCAAAGAGAGAGCAAATCCTGAATCTCTATGCC 50
U04016 -------------------------------------------------- 50
SABAEUS.CON AAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGATTTATTtCAGTGAAAGaAGaAAGAAGATctTgGAtcTcTATGCt 390
SAB1C --------------------------------A---------G--------------------------- 402
U20811 -------------------------------------------------------C----C--------- 402
U20813 ------------------------------------------------------------C--------C 402
U21093 --------------------------------------C----C--------- 53
SAB1L15 G--------------------------- 28
SAB1L14 G--------------------------- 28
SAB2L16 ------------T--A--CT-A-----C 28
SAB2L17 ---------------A--CT-A-----C 28
SAB3L18 G--------------------------- 28
SAB3L19 G--------------------------- 28
SAB4L10 ---G-----------------A------ 28
SAB4L4 ---G-----------------A------ 28
SYKES.CON AAAAAACAAGGGAGGACTGCAGGGCATGAATTATTGTGAAAAGAGAGATGAAATTCTTCATCTCTACCTA 414
SYK ---------------------------------------------------------------------- 414
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VERVET.CON cT?AATGAaTGGGGaATcATtGATGAtTGGaA?GC?TggtC?aaaGGaCCaGGaaTcAGaTacCCaag?T 444
AGMTYO --T-----------G--A--------------T--C-----G--G-----------A----T---T-AA- 469
AGM3 --C-----G-----------------------T--T-----AG-------------------------A- 469
AGM155 --C-----------------------------C--A-----A--------T--G--A--------G--G- 469
AG963 --T-----------------------------C--C-----A-C---------CG-A-----T--CC-C- 469
VER2L --C-----G-----------------------T--A-----T-------------------------AG- 98
AGM691 T-A-----------------A---------C-A--T-ATA-TCC---T-----C--------T-----A- 123
AGTYOAB T-A-----G-----------A-----C---C-G--A-ACA-TCC------G--------G-------AG- 123
GRIVET.CON ?TgAAtgAgTgGGGaATaATAGATGAtTGGCAAG??TAcaCcCcaGGcCCaGGaATaAGaTACCCg???a 453
AGM677 T----C----------------------------CT---T-A--------G--G-----G------AGAG 460
GRI3L C-----A---------------------------GA-----------------T------------CTG- 103
GRI2L C-C-----A-----C--T----------------GA-------GC---------------------CTA- 103
AGTYOAA T-A-------A------C--------C-------CT--T-----G--A--------C--------AAGG- 99
TANTALUS.CON CTAAATGAATAGGGCATTATAGATGATTGGCAAGCATAT.CCCCTGGGCCAGGCACCAGGAAGCCCCGAT 119
U04016 ---------------------------------------.------------------------------ 119
SABAEUS.CON cT?AATGAaTGGGGcATAGTaGATGGcTGGCAGAAtTAcACaGATGGgCCaGGtaCcAGgTacCCaAAg? 458
SAB1C --T-----G-----------------A-----------T------------------------------T 472
U20811 --G-----------------G--------------------T--------T--A--A----T------AA 472
U20813 --T-----G-----T-----C--------------------T--------------T------------C 472
U21093 A-G-----------------G--------------------T--------T--AG-A-----------AA 123
SAB1L15 --T-----G-----------------A-----------T------------------------------T 98
SAB1L14 --T-----------------------A-----------T------------------------------T 98
SAB2L16 A-G-----------A-----G--------------------------T-----A-----A--T--T--AC 98
SAB2L17 A-G-----------A-----G--------------------------A-----A-----A--T--T--AC 98
SAB3L18 --T-----------------------A-----------T------------------------------T 98
SAB3L19 --T-----------------------A-----------T--------A---------------------T 98
SAB4L10 T-G-----G--------------------------C-----T--------------A--------G---C 98
SAB4L4 T-G-----G--------------------------C-----T--------------A--------G---C 98
SYKES.CON CAGAATGAGCATGGAATCATAGACAGGATC...AATTACACCTCAGGGCCAGGAACCCGGTACCCGTTAA 481
SYK ------------------------------...------------------------------------- 481

VERVET.CON GcTTtGGcTTcTGcTTtaAgcTaGTaCCaGT?GaccT?caTGAgGAaGCagAaacaTGTGAaAGaCAtTg 512
AGMTYO -------G-----------------G-----G---T-A------------C------------------- 539
AGM3 ----C--------------AT-G--------A-----G--------------G--T-----G-------- 539
AGM155 ----------------C-----------G--T-C---G--------------------------G----- 539
AG963 ----------T-----C-----------G--A--GA-G-----A--G-----G--C-----G-------A 539
VER2L -------------------A-----G-----A---T-A--------G---A--CAT-----G-----C-- 168
AGM691 -------G-----T---G-AT----G-----G-----TAG---------GC--GG---------G--C-- 193
AGTYOAB -T-----G-----T--C---T-G--------T-T---C--------G-----------------G----- 193
GRIVET.CON c?TTTGGcTTCTGcTTtAAGcTaGTaCC?GT?gacCT???tGAgGAgGCacgcAAcTGtgA?AGaCAcTG 516
AGM677 TC-----------------------C--A--G-----GCA---------------------G-------- 530
GRI3L -A--------------C-----------G--AAC---CTC---A-------AG--------T-------- 173
GRI2L -G-----------------------G--A--G--.--CTCC---------GC-------T-T-----T-- 172
AGTYOAA -T-----G-----T------T-G-----G--A-----GCA------A--C-----T--C--G--G----- 169
TANTALUS.CON GCTTCGGCTTTTGCTTTGAGTTAGTGCCGGTAGATGTCTCCCAGGAAGCCCAG...GATGAGAGACACTG 186
U04016 -----------------------------------------------------...-------------- 186
SABAEUS.CON ?gTTTGGaTggtgcTTtAA?cTGGTaCCtGTgGaccTgtCAGAgGaaGCtcAgaAtagtGAgaa?CAcTG 525
SAB1C GC-----------------A--------------------------G---A-------------C----- 542
U20811 T------C---CT------GT----G--A--A---A-------T-----C--TG-------C-CT----- 542
U20813 A---------------C--A-----G--A--A---A--A----T--------T--C-A---T-GG----- 542
U21093 T------C---CT------GT----G--A--A---A-------T-----C--TG-------C-CT----- 193
SAB1L15 GC-----------------A--------------------------G---A-------------C----- 168
SAB1L14 GC-----------------A--------------------------G---A-------------C----- 168
SAB2L16 AA-----T-----T--C--G-----G--A--A---A----------------TG-C-A---T-GA--T-- 168
SAB2L17 A------T-----T--C--G-----G--A--A---A----------------TG-C-A---T-GA--T-- 168
SAB3L18 GC-----------------A--------------------------G---A-------A---G-C----- 168
SAB3L19 GC-----------------AT-------------------------G---A-------A---G-C----- 168
SAB4L10 A------G-TC--------G-------------CT--A-----A-C----------GA----C-T----- 168
SAB4L4 A------G-TC--------G-------------CT--A-----A-C----------GA----C-T----- 168
SYKES.CON TCTTTGGATGGTTATGGGAACTAGTTCCAAATGAGATAGAGGGATGCTTGGAGTATGAGGAGCATACACT 551
SYK ---------------------------------------------------------------------- 551
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VERVET.CON ctTgGtcCAtCCaGCaCAa?Tg?g?GAaGAtCC?GATGgtatcaa?CATggaGAgatctTGGtcTGGAag 577
AGMTYO -C-A-----------G--GA--G-A--------A----------GC-----------------G------ 609
AGM3 -C----G------------G--A-G-----C--T-----A-----C--------AG-------------- 609
AGM155 ------A--C---------C--CAT-----C--T--------A--T--------A--A----CA------ 609
AG963 -----CG-----T------A-AAAA--G--C--C-----C----GT----------C------------- 609
VER2L -------------------G--G-A--------A-----------C---------G-------------- 238
AGM691 TC----------T--T---T-ACAG--G-----A---------TGG--------A-CA----------GA 263
AGTYOAB ---------C-----T---A--A-G--------T----A-CCAG-A---AAT---G-GC----A------ 263
GRIVET.CON ?cT?cTgCA?CC?GCtCAGg??GG?G??gat?caGAt??AA?aG?tCATGGaGA?gtCTTGGTCTGGAAg 571
AGM677 T--GA----T--A--A---ATG--G-AA---C-T---GG--T--A---------A--------------- 600
GRI3L T--A-----T--T-------CG--A-GA---GGG---CC--GT-GA-----G--GAC------------A 243
GRI2L C--G-----C--T-------CA--G-GGAG-GA----CC--GC-GC--------G--------------- 242
AGTYOAA CA-A--C--C--A--C---TTA--A-AG--CC----CGG--T--A---------A--------------- 239
TANTALUS.CON TTTGCTCCACCCTGCCCAGATTGAATGGGAAAGCGACCCTTGG......AAAGAGACATTGGTGTGGAAA 250
U04016 -------------------------------------------......--------------------- 250
SABAEUS.CON cCTccTgCAcCCtGCTCAaaT?gCcTatGAgGATGAcccaTGG......AAgGAGacccTGGTgTGGAag 588
SAB1C ---G-----T---------G-G---------------G-C---......--A------------------ 606
U20811 T---T----------------T---------------------......------GTA-----C------ 606
U20813 ----T-------A-----G--CT-------A-----T-A----......--A-----TT----A----GA 606
U21093 ---------------------T-----C---------------......------GTA-----C------ 257
SAB1L15 ---G-----T---------G-G---------------G-C---......--A------------------ 232
SAB1L14 ---G-----T---------G-G---------------G-C---......--A------------------ 232
SAB2L16 T-----T--T-----------A--A-GG--------T------......------GT-T----------- 232
SAB2L17 T-----T--T-----------A--A-GG--------T------......------GT-T----------- 232
SAB3L18 ---G---------------G-G-----------------C---......--------------A------ 232
SAB3L19 ---G---------------G-G-----------------C---......--------------------- 232
SAB4L10 ---------------------A---------------------......--------T-----T------ 232
SAB4L4 ---------------------A---------------------......--------T-----T------ 232
SYKES.CON CCTCCTCCATCCAGCCTCTGG.ACAGGGGAGTTCGA.GCATGG.........GAGAACCTCATGTGGAAC 610
SYK ---------------------.--------------.------.........------------------ 610

VERVET.CON TTtgAtCCcATGtTaGCagt?cAgtacgacCC?a??aga?a?ta?tTtacaGACaTgcATgcaa?aGtg? 638
AGMTYO --------T-----G---A-A-----------C-ATC-GG-G--C-----T----------GGCTG---. 678
AGM3 --------------------C--A--T-----T-AC---A-A--TC-C--T----------ATCTT-GC. 678
AGM155 --------A-----G--T--T-----------CTCA--GG-G--C---------T-AT--T---C---TG 679
AG963 -----C--T-----------G-----T-----A-AC---C-G--T---GA--------------T----. 678
VER2L --------------------C--A--------T-CA---G-A--T---GA----------T---C---TG 308
AGM691 --CA--------C-----TGCA--GC-ATG--AGGAGTG......--C-AT-------------C----. 326
AGTYOAB ------------C----CTGTA--GC-TCG--AGGGGT-......--C------------...-AT---. 323
GRIVET.CON TTTGACCc?AAGtT?gCaGTggA?T?????CC???gATG......??TAaaGAcATGCAcG?a???Gca. 617
AGM677 --------G-----G--G-----G-ACCGC--GGAC---......TT---G----------A-CAT---. 663
GRI3L --------T-----A--------G-TTAAG--ATG----......CA------T-------GGATG-A-. 306
GRI2L --------T-----AA-------A-TTAAG--ATG----......CA--G---------T-A-CAT--C. 305
AGTYOAA -------GG---C-G-----AC-A-ACCGC--GGA----......TT--CT----------GCATG---. 302
TANTALUS.CON TTTAATCCACTCCTAGCAGTTCAGTACAACCCGGACAGC......TTTAAGGACATGCATGGTCTTGTT. 313
U04016 ---------------------------------------......------------------------. 313
SABAEUS.CON TTTGAccCaaTa?TAGCAGTgGAcTATGttGCtTGGAGacTg...cacCCAGAgCAGGTgCCGtcagtgt 654
SAB1C ---------C--C-------------------------G---...----------------------CAC 673
U20811 --------T--GT--------------------------T--...TTT---------------GGGC--- 673
U20813 -----T-----GC-------A--T--------C-----G--C...T-T-----------A---GG-C--- 673
U21093 --------T--GT--------------------------T--...TTT---------------GGGC--- 324
SAB1L15 ---------C--C-------------------------G---...----------------------CAC 299
SAB1L14 ---------C--C-------------------------G---...----------------------CAC 299
SAB2L16 -----T---G-GT----------------A------------...------------------------- 299
SAB2L17 -----T---G-GT----------------A------------...------------------------- 299
SAB3L18 ------T-----T---------------C-------------...--------A---------A------ 299
SAB3L19 --------TG--T-----------------------------...--------A---------G------ 299
SAB4L10 -----T------C-----------------------------...------------------------- 299
SAB4L4 -----T------C-----------------------------...------------------------- 299
SYKES.CON TTCAACCCCCACCTGGCTATACACCAGGTT...GGGAGATGG......CCCGCTTGCAGTTAGAGAGACA 671
SYK ------------------------------...---------......---------------------- 671
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VERVET.CON ??a??aggAAgTAG 648
AGMTYO ..-AG------ 687
AGM3 ..-AG------ 687
AGM155 GT-CAG-A--C 690
AG963 ..-AG--------- 690
VER2L GT-CAG-A--C--- 322
AGM691 .....G-------- 335
AGTYOAB .....-A------- 332
GRIVET.CON ..aagcgcTAA 626
AGM677 ..------ 669
GRI3L ..---AAG--- 315
GRI2L .....T-A--- 311
AGTYOAA ..--------- 311
TANTALUS.CON ..AAGAGGAAGTAG 325
U04016 ..------------ 325
SABAEUS.CON ctG?CTgA 661
SAB1C AA-G--A- 681
U20811 ---G---- 681
U20813 ---C---- 681
U21093 ---G---- 332
SAB1L15 AA-G--A- 307
SAB1L14 AA-G--A- 307
SAB2L16 ---C---- 307
SAB2L17 ---C---- 307
SAB3L18 ---A---- 307
SAB3L19 ---A---- 307
SAB4L10 ---C---- 307
SAB4L4 ---C---- 307
SYKES.CON AACAGGAAAACCACAAGAGCTGCAGTCAGCACTTAGTAAGAACATCTCCTAG 723
SYK ---------------------------------------------------- 723


